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Summary

The first meticillin-resistant Staphylococcus aureus (MRSA) strains appeared in the early 1960s after the
introduction of semisynthetic penicillins such as methicillin, stable against staphylococcal p-lactamases. The
first reports of MRSA strains in cattle were made in Belgium in 1972. MRSA strains have also been identified
in other animals. Staphylococcus aureus clonal complex 398 (CC398), discovered in the early 21* century,
was soon isolated as a cause of human infections associated with livestock farming. The main reservoir of
Staphylococcus aureus associated with livestock LA-MRSA CC 398 is primarily pigs, and to a lesser extent
poultry and cattle. In general, the zoonotic exchange of MRSA between humans and animals has a significant
impact on the epidemiology of MRSA. In our opinion, screening tests for MRSA detection should be introduced

into standard veterinary diagnostics in Poland.
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Metycylinooporny Staphylococcus aureus (methi-
cyllin-resistant Staphylococcus aureus, MRSA)
zaliczany jest do alert patogenéw wywolujacych
u ludzi zakazenia (w tym zakazenia szpitalne) oraz
zgony. Zakazenia u ludzi wywotane przez opornego
na metycyling gronkowca zlocistego niosg ze sobg
wydhuzenie hospitalizacji oraz zwigkszenie $mier-
telnosci. Choroby spowodowane przez MRSA moga
dotyczy¢ wszystkich organow i przebiegaé w roznych
postaciach jako zakazenia miejscowe, jak ropien, li-
szaj, uktadowe, np. zapalenie pluc czy zakazenie kosci,
oraz zakazenia uogoélnione, jak posocznica (1, 2, 4, 5).
Zakazenia MRSA s3 zwykle nabywane endogennie,
gdy bakteria jest w stanie pokonac bariere skory lub
bton btony sluzowych (np. po zabiegach chirurgicz-
nych) po bezobjawowym nosicielstwie drobnoustroju.
Badania technikami genetycznymi, tzw. genetyczne
odciski (genetic fingerprints), wykazaly, iz S. aureus
wykrywany w przedsionkach nosa pacjentéw jest zwy-
kle identyczny ze szczepami powodujacymi infekcje
u pacjenta podczas leczenia szpitalnego, dlatego no-
siciele MRSA w przedsionku nosa sg obarczeni wigk-
szym ryzykiem rozwoju zakazenia MRSA podczas
hospitalizacji w poréwnaniu z osobami niebedgcymi
nosicielami tego drobnoustroju (5, 13).

Opornos¢ na antybiotyki

Staphylococcus aureus kompleks klonalny 398
(MRSA CC398) opisany na poczatku XXI w., zostat
zaliczony do przyczyn infekcji u ludzi zwigzanych
z hodowla zwierzat gospodarskich. Przypuszcza sig,
ze MRSA CC398 izolowany od zwierzat gospodar-
skich pochodzi od ludzkiego Staphylococcus aureus
wrazliwego ma metycyling (methicillin-sensitive
Staphylococcus aureus, MSSA). Ta linia genetycz-
na szczepoOw MSSA przeszta od ludzi do zwierzat
gospodarskich, gdzie nastgpnie nabyta opornos¢ na
tetracykling i metycyling (29). Wydaje si¢, ze fenotyp
wieloopornosci S. aureus CC398 jest niezalezny od
opornosci na metycyling (37).

Podawanie antybiotykow zwierzgtom hodowlanym
moze spowodowac pojawienie si¢ lekoopornych pato-
gendéw o znaczeniu klinicznym, mi¢dzy innymi S. au-
reus opornego na metycyling. Badania przeprowadzone
przez Rinsky’ego i wsp. (31) wsrod pracownikow
1 cztonkéw gospodarstw zajmujacych si¢ hodowla
przemystowa i hodowla bez antybiotykow w Karolinie
Potnocnej wykazaty, ze tylko pracownicy gospodarstw
hodowlanych stosujacych antybiotyki byli nosicielami
MRSA CC398. Badania te potwierdzaja rosnace oba-
wy dotyczace stosowania antybiotykéw w produkcji
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zw1erze;cej, rodzac pytania dotyczace potenqalnego
narazenia zawodowego na oportunistyczny i leko-
oporny patogen.

Wykazano, ze gen opornosci na tetracykline tet(K)
jest zintegrowany z dominujgcym elementem chro-
mosomu kasetowego dunskiego gronkowca mec
(SCCmec) S. aureus CC398 opornego na metycyline
zwigzanego z hodowlg zwierzat (MRSA CC398).
Izolaty te posiadaty juz gen fet(M), jednakze nabycie
genu tet(K) znaczaco zwigkszyto ich opornos¢ przy
subletalnych stezeniach tetracykliny. Poniewaz gen
tet(K) jest genetycznie powigzany z SCCmec, zasto-
sowanie tetracykliny u zwierzat przeznaczonych do
spozycia moglo przyczyni¢ si¢ do rozprzestrzeniania
si¢ LA-MRSA (livestock-associated methicillin-resi-
stant Staphylococcus aureus) CC398 (20).

W badaniach wtoskich (25) u wyizolowanych
szczepodw LA-MRSA stwierdzono obecnos¢ 12 gendéw
opornos$ci, w tym po raz pierwszy gen /nu(A4) zwigzany
z oporno$cig na linkomycyne.

Uwaza sig, ze wielooporno$¢ u patogenow ludzkich
jest zjawiskiem, wynikajacym z naduzywania i niekon-
trolowanego stosowania odkrytych w XX w. antybioty-
koéw. Larsen 1 wsp. (21) wykazali jednak, ze okreslone
linie opornego na metycyline Staphylococcus aureus
pojawity si¢ u jezy europejskich w erze przedantybio-
tykowej, a nastgpnie rozprzestrzenity si¢ w lokalnych
populacjach jezy oraz migdzy jezami a zywicielami
wtornymi, w tym zwierzgtami gospodarskimi i ludz-
mi. Dermatofit jeza Trichophyton erinacei wytwarza
dwa antybiotyki fB-laktamowe, zapewniajace na-
turalne, selektywne $§rodowisko, w ktoérym izolaty
Staphylococcus aureus oporne na metycyling maja
przewage nad izolatami wrazliwymi. Wyniki te, opu-
blikowane w ,,Nature” (19) sugeruja, ze opornos¢ na
metycyline pojawita si¢ w erze przedantybiotykowe;j
jako koewolucyjna adaptacja Staphylococcus aureus
do kolonizacji jezy zakazonych dermatofitami.

Garcia-Alvarez i wsp. (11) zidentyfikowali w 2011 1.
szczep S. ureus (LGA251) wyizolowany z mleka krow,
ktéry byt fenotypowo oporny na metycyling, ale uzy-
skal negatywny wynik testu PCR na obecno$¢ genu
mecA. Rutynowe badania identyfikacyjne i okreslenie
wrazliwo$ci na preparaty przeciwdrobnoustrojowe po-
zwalajg zidentyfikowac izolaty S. aureus znowym ho-
mologiem mecA jako oporne na metycyline, jednakze
rutynowe metody potwierdzajace stosowane obecnie
w laboratoriach nie wykrywajg opornosci, przez co
uniemozliwiaja zakwalifikowanie ich jako MRSA.
Zdaniem autoréw, nowe wytyczne diagnostyczne
dotyczace wykrywania MRSA powinny uwzglednia¢
testy na obecno$¢ mecALGA251.

Kolonizacja i zakazenia u ludzi
wywolane przez MRSA pochodzace od zwierzat

LA-MRSA wystepuje najczescie] w przemystowych
systemach produkcji trzody chlewnej, jednakze obec-
nie coraz czesciej jest wykrywany u innych zwierzat.
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LA-MRSA jest gtéwna przyczyna zakazenia skory
1 tkanek miekkich u pracownikow gospodarstw ho-
dowli zwierzat. Szczepy te moga by¢ przenoszone
na cztonkéw gospodarstw domowych i lokalng spo-
teczno$¢, a nastepnie do placowek opieki zdrowotne;.
Najwieksze ryzyko kolonizacji 1 zakazenia wystepuje
u rolnikéw 1 lekarzy weterynarii. PiSmiennictwo na-
ukowe podaje, 1z zakazenia zdarzaty si¢ réwniez u 0oséb
niemajacych wczesniejszego kontaktu ze zwierzgtami
gospodarskimi (33).

Mimo zZe kolonizacja MRSA CC398 u oséb nara-
zonych zawodowo moze w wigkszosci przebiegaé
bezobjawowo, to ze wzgledu na niezwykle wysoki
wskaznik kolonizacji goérnych drég oddechowych
w tej grupie oséb ryzyko zawodowe bedzie prawdo-
podobnie znacznie wyzsze niz powodowane przez
szczepy HA-MRSA (health care-associated MRSA
lub hospital-acquire MRSA), ktore kolonizuja per-
sonel medyczny. Ze wzgledu na zwigkszone ryzyko
rozwoju infekcji u 0so6b skolonizowanych szczepami
LA-MRSA CC398, okreslenie cigzaru infekcji zwigza-
nych zich pracg jest przedmiotem zainteresowania firm
ubezpieczeniowych i stuzb sanitarnych. Kolonizacja
MRSA CC398 obejmuje 24-86% hodowcow $win,
31-37% bydta i 9-37% hodowcoéw drobiu, a takze
44-45% lekarzy weterynarii §wiadczacych ustugi dla
hodowli trzody chlewnej w Europie (12). Badania
przeprowadzone w Holandii wykazaly, ze ryzyko ko-
lonizacji przez MRS A hodowcow swin byto 760 razy
wieksze niz w populacji ogolnej (cyt. za 12).

Obserwuje si¢ rOwniez rozprzestrzenianie si¢ MRSA
CC398 wsrdd cztonkdw rodziny. Polskie badania wy-
kazaty, ze pig¢ szczepdw MRSA od kréw oraz 6 od
ludzi (wymazy z nosa i gardla od dojarza, lekarza
weterynarii, jego zony i syna) byto nie do odréznienia
w typowaniu MLVA i zawieralo identyczne typy MLST
(ST398) 1 spa (t034). Wyniki tego badania dostarczaja
dowodow na przenoszenie MRSA pomigdzy ludzmi
1 krowami oraz miedzy ludzmi zyjacymi w jednym
gospodarstwie rodzinnym (18). Zatem istnieje pilna
potrzeba zidentyfikowania 1 wdrozenia skutecznych
srodkow kontroli sanitarnych, aby zapobiec transfe-
rowi LA-MRSA od pracownikéw hodowli zwierzat
na populacj¢ ogdlng (1, 23).

W niemieckich konwencjonalnych systemach
hodowli czesta jest kolonizacja gornych drég od-
dechowych zwierzat 1 ludzi (do 86%). Dalsze roz-
przestrzenianie si¢ tych szczepow z cztowieka na
cztowieka w gospodarstwach domowych wystepuje
na ogo6t rzadziej (okolo 4% ludzi zyjacych w gospo-
darstwach rolnych) (6). Kolonizacje przedsmnka
nosa szczepem LA-MRSA u ludzi przy przyjeciu
do szpitala stwierdza si¢ w Niemczech u 0,08-0,2%
pacjentow. Szczepy LA-MRSA CC398 w przypadku
transmisji do szpitala moga powodowaé zapalenie
phuc, zakazenia ran pooperacyjnych, a nawet posocz-
nice. W odréznieniu od klonéw MRSA wystepuja-
cych w szpitalu (HA-MRSA), LA-MRSA CC398
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ma ograniczong zdolno$¢ do rozprzestrzeniania si¢
w warunkach szpitalnych (6).

W Danii w ciggu ostatniej dekady odnotowano
rosnagcg liczbe zakazen LA-MRSA CC398 u osob
niemajacych kontaktu ze zwierzetami hodowlanymi.
Sugeruje si¢, ze infekcje te s3 wynikiem powtarzaja-
cej si¢ przypadkowej transmisji szczepu ze zwierzat
gospodarskich na ludzi. Analizy filogenetyczne wy-
kazaty, ze wiekszos$¢ izolatow ludzkich byta blisko
spokrewniona ze szczepami izolowanymi od swin,
co jest wynikiem powtarzajacego si¢ przenoszenia
bakterii z hodowli trzody chlewnej. Jednakze ziden-
tyfikowano réwniez przypadki przenoszenia patogenu
z cztowieka na cztowieka. Badania genetyczne GWAS
(Genome-Wide Association Studies) wykazaly nabycie
specyficznych genow zjadliwosci charakterystycznych
dla szczepdw izolowanych od ludzi, co z czasem moze
prowadzi¢ do pojawienia si¢ bardziej przystosowanych
linit LA-MRSA CC398 do kolonizacji i przenoszenia
na ludzi (32).

Autorzy ze Stowenii (16) przesledzili epidemiolo-
gi¢ MRSA w duzym szpitalu klinicznym w okresie
8 lat (2006-2013). Typy spa (t011, t034, t108, t899)
powigzane z CC398 LA-MRSA zaczgly pojawiad
si¢ w 2009 r. 1 byly wykrywane corocznie z czgsto-
tliwoscig od 3,9% do 12,7% wszystkich zbadanych
szczepow MRSA.

W Europie nosicielstwo tego patogenu u ludzi jest
znacznie mniejsze niz w USA, niemniej zdaniem
Budimir (4), LA-MRSA wyizolowane przede wszyst-
kim od $§win i bydta powoduja powazne infekcje u ludzi
zwigzanych z tymi gospodarstwami.

Rezerwuar zarazka

Gléwnym rezerwuarem gronkowca ztocistego zwig-
zanego ze zwierzetami hodowlanymi LA-MRSA CC
398 sa przede wszystkim $winie, w mniejszym stopniu
drob i1 bydto, jednakze LA-MRSA CC398 moze kolo-
nizowac lub zakaza¢ inne zwierzeta oraz ludzi.

Naukowcy z Chin (24)przeprowadzili kompleksowe
badanie epidemiologiczne S. aureus z prébek pobra-
nych z jamy nosowej pracowmkow rzezni, wymazow
z jamy ustnej oraz tusz $win, sSrodowiska wokot rzezni
(powietrze, $cieki, osad, wymazy z powierzchni stano-
wisk pracy, wymazy z powierzchni pojazdow przewo-
zacych $winie, woda z rzeki 1 ze stawu rybnego, gleba
uzytkow rolnych) i ludzi zamieszkujacych w poblizu.
Izolaty LA-MRSA wykrywano z wiekszg czestotli-
woscig w probkach pobranych z jamy ustnej $win niz
w probkach z tusz czy z wymazow pobranych z nosa
pracownikow rzezni i1 z probek srodowiskowych. Od
0sOb mieszkajacych wokot rzezni nie wyizolowano
LA-MRSA. Blisko spokrewnione izolaty z probek
$win, pracownikow rzezni, tusz, wody z otaczajacego
stawu rybnego wskazuja, ze szczepy MRSA ST398
moga rozprzestrzeniac si¢ wsrdd swin, ludzi 1 Srodowi-
ska. W Norwegii w latach 2008-2014 zidentyfikowano
trzy skupiska ognisk gronkowca ztocistego CC398.
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Pierwotne introdukcje prawdopodobnie miaty miejsce
w drodze przeniesienia tego szczepu przez cztowieka
do 3 gospodarstw hodowli loch, a nastgpnie do wtor-
nego przeniesienia na inne fermy trzody chlewnej,
glownie poprzez handel zwierzgtami i, w mniejszym
stopniu, za posrednictwem ludzi lub samochodéw do
przewozenia zwierzat hodowlanych. Fermy trzody
chlewnej staty si¢ wigc rezerwuarami przenoszenia
MRSA na ludzi (14). Kolonizacj¢ nosa przez oporny
na metycyling S. aureus oceniano po leczeniu mupi-
rocyng w rodzinie wczesniej skolonizowanej przez
szczepy MRSA o sekwencjach typu ST398 i ST1,
ktéra mieszkata w poblizu hodowli §win. Do badania
wlaczono czterech cztonkow rodziny (matka, ojciec,
corka i syn). Pobrano osiem probek z jamy nosowej
od kazdego z czterech cztonkdéw rodziny po leczeniu
mupirocyng. Dodatkowo pobrano wymazy z nozdrzy
1 skory od losowo wybranych swin z fermy. MRSA
wykryto u 33% badanych $win. Skuteczno$¢ leczenia
u cztonkéw rodziny pracujacych w gospodarstwie
byta niska, wyzsza u pozostatych dwdch cztonkéw
rodziny majacych sporadyczny kontakt ze §winiami.
Badanie to wykazalo, ze skuteczno$¢ dekolonizacji
MRSA z nosa u zdrowych os6b majacych bardzo bli-
ski kontakt ze $winiami jest szczegolnie niska (26).
Metycylinooporny S. aureus jest rzadka przyczyng
pozaszpitalnego zakazenia tkanek migkkich, jednak
opisano jeden przypadek ciezkiego zakazenia tkanek
migkkich wywotanego szczepem MRSA powstalym
w wyniku pogryzienia przez $wini¢ (8). W pracy
Lozano 1 wsp. (25) opisano przypadek infekcji sko-
ry u hodowcy $win wywotanej przez MRSAST398.

Izolaty MRSAST398 wykryto takze w probkach po-
branych z nosa hodowcy oraz u 11 z 12 $win w jego
gospodarstwie.

Mleko 1 produkty mleczne mogg by¢ siedliskiem
wielu rodzajow mikroorganizmow. Na catym Swiecie
czesto zglaszana jest obecnos¢ MRSA w mleku i prze-
tworach mlecznych, co budzi obawy dotyczace zdrowia
publicznego (18, 36). Pierwszy komunikat o metycyli-
noopornych szczepach gronkowca ztocistego (MRSA)
wystepujacych u bydta opublikowany zostat w Belgii
w 1972 1. (9). W Niemczech poréwnano wyniki 3 ko-
lejnych badan przekrojowych w stadach mlecznych
dotyczacych czestosci wystepowania MRSA w mleku.
Czestos¢ wystepowania MRSA byta wyzsza w prob-
kach ze stad konwencjonalnych niz ekologicznych
1 wzrastala wraz z wielkoscig stada. Wigkszos$¢ izola-
tow (75/78) przypisano do kompleksu klonalnego 398
1 typow spa t011 1 t034. Opornos$¢ izolatow na Srodki
przeciwdrobnoustrojowe inne niz beta-laktamy zmniej-
szala si¢ z biegiem czasu. W konkluzji autorzy stwier-
dzaja, ze MRSA w dalszym ciagu stanowi wyzwanie
dla bioasekuracji stad mlecznych, a obecno§¢ MRSA
w surowym mleku potwierdza zalecenia, aby nie pi¢
niepasteryzowanego mleka (35). Paterson i wsp. (27)
wyizolowali LA-MRSA CC398 z mleka zbiorczego
z pigciu geograficznie rozproszonych gospodarstw
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w Wielkiej Brytanii i sugeruja, ze LA-MRSA CC398
wystepuje u zwierzat gospodarskich w tym kraju.
Zdaniem autorow, nalezy zwigksza¢ §wiadomos$¢ o po-
tencjalnych zagrozeniach zawodowych i prawidtowym
nadzorze nad zwierzgtami, od ktorych lub z ktorych
pozyskuje si¢ Zzywnos¢.

Zakazenia szpitalne MRSA w klinikach dla koni
zgtaszano w Ameryce Poéinocnej, Europie, Australii
1 Japonii. Stwierdzono rowniez, ze te szczepy kolo-
nizuja gorne drogi oddechowe zatrudnionego tam
personelu weterynaryjnego (7). W innym badaniu
opisano pierwsze izolaty mecC-MRSA pochodzace
od ludzi i koni na Wegrzech (dwa izolaty od koni
i jeden od lekarza weterynarii, ktory leczyt jednego
z zakazonych koni). Wszystkie trzy izolaty nalezaty
do genotypu ST130-t843-SCCmec XI 1 przenosity
geny mecC 1 blaZ. 1zolaty zakazonego konia i jego
lekarza weterynarii miaty ten sam pulsotyp PFGE. Stad
jest to pierwszy opis bezposredniej transmisji MRSA
przenoszacego mecC miedzy koniem i leczacym go
lekarzem weterynaru (1).

Uwazasig, ze szczepy LA-MRSA wystepujace u no-
rek stanowig zagrozenie dla zdrowia pracownikéw tych
ferm, ktorzy sg narazeni na ryzyko pogryzien i zadra-
pan. Podejrzewa si¢, ze gtdwna droga kolonizacji norek
przez LA-MRSA jest spozycie skazonych produktow
ubocznych pochodzenia $winskiego. LA-MRSA wy-
kryto we wszystkich badanych fermach norek w Danii.
Wszystkie sekwencjonowane izolaty zidentyfikowano
jako LA-MRSA CC398 i byly genetycznie podobne do
klonow wyizolowanych wcze$niej z dunskiej hodowli
trzody chlewnej, co potwierdza hipotezg, ze LA-MRSA
jest przenoszony przez skazone produkty uboczne $win
(10). Przypuszcza sig, ze w Danii kilka tysiecy pracow-
nikéw gospodarstw hodowli norek jest potencjalnie
narazonych na zakazenia LA-MRSA CC398 (15).

Badania z wykorzystaniem metod metaanalitycz-
nych do oszacowania tgcznej czgstosci wystepowania
szczepéw MRSA u kurczat, indykoéw, w migsie kurczat
1 migsie indyczym przeprowadzil zespot naukowcow
z Brazylii (30). Przeszukano trzy elektroniczne bazy
danych (PubMed, LILACS i SciELO) w celu ustale-
nia czgstosci wystepowania szczepow MRSA w 51
badaniach opublikowanych w latach 2003-2017.
Analiza wykazata, iz czgsto$s¢ wystepowania MRSA
u indykéw, w migsie indyczym, u brojlerow 1 w migsie
kurczat wynosita, odpowiednio, 36%, 13%, 5% 1 5%.
Obecno$¢ metycylinoopornego gronkowca ztocistego
u drobiu i w migsie drobiowym stwarza wigc ogromne
ryzyko dla zdrowia publicznego (30). W Algierii (3)
szczepy MRS A wyizolowano z 30% ferm drobiarskich,
za$ czestos$¢ wystepowania tych bakterii u kur hodow-
lanych, kur niosek, brojleréw i indykoéw wynosita,
odpowiednio, 22%, 33,5%, 27,4% i 36%. Autorzy
nie przeprowadzili szczegoétowych badan moleku-
larnych, lecz wykonali diagnostyke tylko metodami
fenotypowymi, stad brak jest danych, czy byt to szczep
nalezacy do CA-MRSA (community-associated methi-
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cillin-resistant Staphylococcus aureus), HA-MRSA,
czy wlasnie LA-MRSA. Wnioski autoréw s3 zgodne
z stwierdzeniem Ribeiro i wsp. (30), ze wystepowanie
MRSA u drobiu stanowi znaczne ryzyko dla zdrowia
pubhcznego (3). Larsen 1 wsp. (20) zbadali ewolucje
1 epidemiologie nowego, opornego na metycyling
szczepu S. aureus zwigzanego z hodowla zwierzat
gospodarskich, ktory kolonizuje i zakaza Dunczykow
zamieszkujacych miasta. Dowody genetyczne suge-
ruja, ze prawdopodobnym zrodiem tego szczepu jest
migso drobiowe.

Zrédta srodowiskowe, w tym odchody ptakéw, moga
odgrywaé wazna role jako rezerwuary opornosci drob-
noustrojéw. W Polsce w przeprowadzonym badaniu
pobrano probki od gawrondéw 1 innych ptakow wolno
zyjacych w okresie jesienno-zimowym 2016/2017.
Pobrany material przebadano pod katem obecnosci
bakterii chorobotwoérczych dla ludzi. Dwadziescia dwa
procent wszystkich izolatow S. aureus byto opornych
na metycyling. Szczepy MRSA wyizolowano z katlu
mucholéwki plamistej, rudzika i kosa zwyczajnego
(19). Badania w kierunku wystepowania pozaszpi-
talnych szczepow S. aureus opornych na metycyling
(CA-MRSA) w kale wolno zyjacych ptakow przepro-
wadzono w Pakistanie. Na podstawie typowania genow
w kierunku SCCmec, 13% MRSA zidentyfikowano
jako HA-MRSA, podczas gdy 87% zidentyfikowano
jako CA-MRSA (34).

W przeciwienstwie do zwierzat gospodarskich
1 koni, MRSA wystepujace u zwierzat domowych
jest glownie powigzane z liniami klonalnymi MRSA,
ktére sa rowniez powszechne w placéwkach opieki
zdrowotnej dla ludzi (17). W badaniu Cotter i wsp.
(5) zidentyfikowano szczepy MRSA wyizolowane od
psow 1 kotéw z gospodarstw domowych, w ktorych
zidentyfikowano cztowieka zakazonego MRSA. 9,0%
zwierzat domowych byto nosicielami MRSA. Szczepy
MRSA wyhodowane od zwierzat domowych W typo-
waniu spa byly zgodne ze szczeparm ze Ssrodowiska
domowego w siedmiu z o$Smiu doméw. W badaniu
Penna 1 wsp. (28) przebadano 334 psy w kierunku
nosicielstwa MRSA w dwdch miastach w stanie Rio
de Janeiro. Czgsto$¢ wystepowania MRSA u pséw wy-
niosta 2,7%. Genotypowanie wykazato izolaty z typow
sekwencji (ST) 1, 5, 301 239, ktére kolonizowaty lub
zakazaty psy. Genom psiego MRSA ST5 poréwnano
z ludzkim MRSA ST5 — gléwng linig wystepujaca
w szpitalach w Rio de Janeiro. Analiza filogenetyczna
umiejscowila psi genom i ludzki szczep w tym samym
kladzie. Wyniki sugeruja potencjat psiego MRSA do
zakazania ludzi 1 odwrotnie.

Monitorowanie szczepow MRSA u zwierzat go-
spodarskich jest niezbedne do zrozumienia roz-
przestrzeniania si¢ 1 potencjatu odzwierzecego tych
szczepow. Zdaniem autorow, w Polsce powinny zosta¢
wprowadzone do standardowej diagnostyki weteryna-

ryjnej badania przesiewowe w kierunku wykrywania
MRSA.
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